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Contexte	  et	  Objec'fs	  

•  Les	  besoins	  en	  visualisa'on	  de	  données	  
génomiques	  sont	  très	  divers	  	  

•  Nombreux	  ou'ls	  de	  visualisa'on,	  souvent	  
spécifiques	  d’un	  problème	  donné.	  Quelques	  
un	  génériques	  et	  adaptables.	  

Comment	  comparer	  de	  manière	  objec've	  et	  
standardisée	  ces	  ou'ls	  ?	  	  
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QSOS	  
Qualifica'on	  et	  Sélec'on	  de	  Logiciels	  Open-‐Source	  

Défini'on	  

Évalua'on	  Qualifica'on	  

Sélec'on	  
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Défini'on	  des	  critères	  

 60	  critères	  prédéfinis	  

 60	  	  nouveaux	  critères	  dans	  4	  catégories:	  
  Technical	  features	  
 Data	  content	  and	  connec'vity	  
 Graphical	  User	  Interface	  (GUI)	  
 Annota'on	  edi'ng	  and	  crea'on	  
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Programmes	  évalués	  
Copyright	  
Owner	  

Publica&on	  
Date	  

Applica&on	  
Type	  

Technology	  
Version	  

(date	  eval.)	  

MuGeN	   INRA	   2003	   Standalone	   Perl	  -‐	  Gtk	  
20060619	  
(06.09)	  

Ensembl	  
EBI,	  EMBL,	  

WTSI	  
2002	   Web	  app	   Perl	  CGI	  

R54	  
(07.2009)	  

Artemis	  /	  
ACT	  

WTSI	   2000	   Stand	  alone	   Java	  
10.09	  

(06.2009)	  

GBrowse	  
CSHL	  (NY),	  
UC	  Berkeley	  

2002	   Web	  app	   Perl	  CGI	  
1.69	  

(03.2009)	  

UCSC	  
UC	  

Santa	  Cruz	  
2002	   Web	  app	   C	  

Hg19	  	  
(04.09)	  

JBrowse	   UC	  Berkeley	   2009	   Web	  app	   Ajax	  
1.2	  	  

(05.10)	  
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Explora'on	  des	  résultats	  

•  Les	  critères	  peuvent	  être	  pondérés	  selon	  
l’importance	  qu’on	  leur	  accorde	  

•  3	  profils	  de	  pondéra'on	  ont	  été	  prédéfinis	  :	  
– Biologiste	  
– Bioinforma'cien	  

–  Informa'cien	  

•  Visualisa'on	  sous	  forme	  de	  tableaux	  ou	  
graphes	  radar.	  
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Exemple	  de	  résultats	  
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Site	  Web	  

hkp://genome.jouy.inra.fr/CompaGB	  
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Conclusion	  et	  perspec'ves	  

•  QSOS	  permet	  une	  évalua'on	  et	  une	  
comparaison	  complète	  et	  pondérée	  des	  ou'ls.	  

•  Pour	  que	  l’évalua'on	  soit	  la	  moins	  biaisée	  
possible,	  elle	  doit	  être	  mul'ple.	  

•  Nous	  invitons	  les	  personnes	  intéressées	  à	  
venir	  consulter	  et	  compléter	  les	  évalua'ons	  
sur	  le	  site	  web.	  
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